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Podczas wzrostu i rozwoju roslin w glebie zachodzi szereg procesow biochemicznych, ktére maja znaczacy wplyw na jej mikrobiote. Wydzieliny korzeniowe roslin sa podstawowym
czynnikiem wplywajacym zarowno na aktywnos¢, jak i roznorodnos¢ mikroorganizmow ryzosfery ze wzgledu na ich wiasciwosci odzywcze, antybiotyczne i sygnalizacyjne. Moga one
istotnie modyfikowac interakcje pomiedzy skladem zbiorowisk roslinnych a skladem i strukturg zespoléw mikroorganizmow glebowych. Kazda roslina uprawna pozostawia dla rosliny
nastepczej okreslone stanowisko zmieniajac wlasciwosci fizyczne, chemiczne i biologiczne gleby. Moga one prowadzi¢ do zwigkszenia zawartosci wegla organicznego i dostepnosci
sktadnikéw odzywczych, poprawy agregacji, porowatosci i gestosci gleby, a takze ograniczenia parowania wody z gleby zachowujac w ten sposob jej wilgotnos¢ do uprawy kolejnych

roslin.

Celem badan bylo okreslenie oddzialywania przedplonu (pszenica jara, pszenica ozima, kukurydza i rzepak ozimy) na strukture zespotow bakterii i grzybow, aktywnos¢ enzymow
glebowych oraz wzrost i rozwdj Vicia faba L.

Metodyka

Doswiadczenie wazonowo-wegetacyjne prowadzono przez 120 dni, w ktorym rosling nastepcza byta Vicia faba L. Przedplonem byly nastepujace rosliny: pszenica jara (Triticum aestivum L.
subsp. aestivum) odmiana "Tybalt", pszenica ozima (Iriticum aestivum L. subsp. aestivum) odmiana "Apostel”, kukurydza (Zea mays L.) odmiana "SY Calo" oraz rzepak ozimy (Brassica napus L.)
odmiana "Kuga F1". Wplyw przedplonu na mikroorganizmy glebowe badano metoda klasyczna oraz metagenomiczna, aktywnosc enzymatyczna gleby — metodami klasycznymi, natomiast

wzrost i rozw0j Vicia faba L. — poprzez okreslenie biometrii roslin oraz indeksu zielonosci lisci (SPAD).

Wyniki

Klasyfikacja taksonomiczna bakterii i grzybow na poziomie phylum i rodzaju zostata przedstawiona na rys. 1-6 , aktywnos¢ enzymatyczna gleby w tabeli 1, biometria roslin w tabeli 2,
natomiast indeks zielonosci lisci (SPAD) na rys. 7.
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Rys. 7. Indeks zielonosci lisci (SPAD) Vicia faba L.
Tabela 1. Aktywnos¢ enzymatyczna w glebie (kg s.m. gleby h-1).
Objasnienia do rysunkoéw i tabel:
Przesdplon 1;3:(1); i Oi; : 31;;2 51’72% : OC;; Oiray;a Olégez e fgg;: = Przedplon: Sw — pszenica jara; Ww — pszenica ozima; M — kukurydza; Wr -
w : : . : : : : : rzepak ozimy.
Ww 12.273e 0.6392 5.6632 4.375¢ 0.4164 0.411b 1.2452 1.702¢ = Aktywnos¢ enzymatyczna: Deh — dehydrogenazy (umol TFF); Cat — katalaza
M 192492 0.651° 4.004< 6.4271b 0.430¢ 04382 12412 1.8532 (mol O,); Pal — fosfataza alkaliczna (mmol PNP); Pac — fosfataza kwasna
= = T YT 05335 WAL 0.795¢ T 7eab (mmol PNP); Glu - p-glukozydaza (mmol PNP); Aryl — arylosulfataza (mmol
Wr 17.842 0.607 : ' ' ' : ' PNP); Ure - ureaza (mmol N-NH,); GMea - srednia geometryczna
aktywnosci enzymow.
Tabela 2. Biometria Vicia faba L. = Biometria roslin: DL — dtugos¢ todygi (cm); LS — liczba strakdow (roslina™);
LN - liczba nasion (strak!); MN - masa nasion (g strak); PSMN - plon
Przedplon DL LS LN MN PSMN PSML PSML PSMLu suchej masy nasion (g roslina'); PSML - plon suchej masy lisci (g s.m.
Sw 93.8802 6.1202 1.708b 3.9152 3.9152 2.4892 3.5542 2.2132 roslina!); PSML - plon suchej masy todyg (g s.m. roslina'); PSMLu — plon
Ww 94.9432 5.3002 1.782b 4.099 4.099° 1.9934 3.488¢ 2.1574 suchej masy tuszczyn (g s.m. roslina™).
M 92.307" 4,967 1.8850 3.714> 3714 21680 3242 2.075P | ey Iomvolowe Yios A 1k PELH 52 - yrazmie WYf”t“ZO“e
miedzywezla; — prawie wszystkie strgki osiggn ostateczn
Wr 89.783¢ 4.233¢ 1.8102 3.408¢ 3.408 1.860P 2.976¢ 1.739¢ cozywe P 4 aki osiagnely :
diugosc.
Podsumowanie

1. Przedplon istotnie oddziatywal na mikroorganizmy i enzymy glebowe oraz wzrost i rozwoj Vicia faba L.

2. W glebie spod uprawy Sw bakterie organotroficzne i grzyby charakteryzowaly si¢ najwyzsza liczebnoscia oraz wartoscia wskaznika rozwoju kolonii (CD).
3. Najwyzsze wartosci wskaznika roznorodnosci ekofizjologicznej (EP) bakterii organotroficznych i promieniowcow zaobserwowano w glebie spod uprawy kukurydzy, natomiast
grzybow — spod uprawy rzepaku ozimego.

2 =

Probki gleby byly skolonizowane glownie przez bakterie przynalezne do phylum Actinobacteriota, reprezentowane najliczniej przez rodzaj Cellulosimicrobium.
Wsrdd grzybow najliczniej wystepowato phylum Ascomycota, z wyjatkiem gleby spod uprawy rzepaku ozimego, w ktorej dominowaty Mortierellomycota.

6. Gleba spod uprawy pszenicy jarej i rzepaku ozimego byla najliczniej zasiedlona przez grzyby z rodzaju Mortierella, gleba spod uprawy pszenicy ozimej — przez Cladosporium, a gleba
spod uprawy kukurydzy — przez Alternaria.

7. Zidentyfikowano réwniez unikalne rodzaje grzybow, takie jak Falciphora w glebie spod uprawy pszenicy ozimej, Stemphylium — w glebie spod uprawy kukurydzy i Minimedusa — w
glebie spod uprawy rzepaku ozimego.

8. W glebie spod uprawy kukurydzy odnotowano najwyzsza aktywnos¢ dehydrogenaz, katalazy, arylosulfatazy i wartos¢ sredniej geometrycznej aktywnosci enzymow, w glebie spod
pszenicy ozimej — fosfatazy alkalicznej i ureazy, pszenicy jarej — f-glukozydazy oraz rzepaku ozimego — fosfatazy kwasne;.

9. Gleba spod uprawy pszenicy jarej i pszenicy ozimej miata najwyzszy plon nasion bobiku, podczas gdy najnizszy plon nasion byl w glebie spod uprawy rzepaku ozimego. Ponadto
gleba pochodzaca spod uprawy pszenicy ozimej miata najwyzszy plon suchej masy bobiku lisci, fodyg i tuszczyn.

10. Najwyzszy indeks zielonosci lisci (SPAD) stwierdzono dla bobiku uprawianego w glebie po pszenicy jarej, a najnizszy dla bobiku uprawianego w glebie po rzepaku ozimym.
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