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Systemy uprawy:

Monokultura w systemie
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Rysunek 1. Schemat prowadzonych badan.
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Celem badan byta analiza sktadu taksonomicznego zbiorowisk bakterii i grzybow w warstwach

podpowierzchniowych gleby w réznych systemach uprawy zboz i roslin bobowatych.

WYNIKI

Na Rysunkach 2 oraz 3 przedstawiono skfad taksonomiczny zbiorowisk bakterii oraz grzybow na poziomie typu w poszczegolnych war-
stwach podpowierzchniowych gleby. Natomiast na Rysunkach 4 oraz 5 przedstawiono zmiany w efektywnej liczbie gatunkéw (ang. effec-
tive number of species) w badanych profilach glebowych.
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Rysunek 2. Sktad taksonomiczny zbiorowisk bakterii na poziomie typu.
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Rysunek 3. Sktad taksonomiczny zbiorowisk grzybow na poziomie typu.
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Rysunek 4. Efektywna liczba gatunkow dla zbiorowisk bakterii.
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Rysunek 5. Efektywna liczba gatunkow dla zbiorowisk grzybow.
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1. Wsrod zbiorowisk bakterii na poziomie typu dominowali przedstawiciele Proteobacteria, Actinobacteria oraz Acidobacteria,
natomiast najwiekszy udziat w kreowaniu spotecznosci grzyboéw miaty udziat mikroorganizmy nalezgce do Ascomycota, Basi-
diomycota oraz Mortierellomycota.

2. Dla zbiorowisk bakterii zanotowano wzrost efektywnej liczby gatunkéw w warstwie 15-30 cm w integrowanych systemach

k uprawy w porownaniu do systemow organicznych i konwencjonalnego.
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